TABLE 4
Al lele frequencies for different clusters generated by
UPGVA cl uster analysis

C uster

Locus Allele 1(36) 2(87) 3(71) 4(49)

WS2 125 0.014
131 0.011
133 0. 167 0. 305 0.183 0. 163
135 0. 056 0. 167 0.134
137 0. 042 0.011 0.021 0.051
139 0.011 0. 007 0.051
141 0. 153 0. 006 0.02
143 0.111 0.19 0. 261 0.122
145 0. 083 0. 086 0. 246
147 0. 042 0.01
149 0.014 0. 052 0. 028 0.031
151 0.25 0.121 0.106 0. 296
153 0.011 0.031
155 0. 069 0. 029 0.014 0.184
157 0.041

VVMD5 224 0. 042
226 0. 042 0. 247 0. 296 0.143
228 0. 069 0.115 0. 085 0. 204
230 0. 007 0.031
232 0. 042 0. 075 0.148 0. 367
234 0. 403 0. 092 0. 07 0.02
236 0. 028 0.23 0. 035 0. 061
238 0. 083 0. 098 0. 092 0.112
240 0. 208 0.08 0. 261 0. 061
246 0. 083 0. 063 0. 007

VVNMD6 194 0.139 0.126 0. 232 0.01
205 0. 028 0. 046 0.134 0. 49
211 0. 097 0. 149 0. 085 0.194
212 0.25 0.23 0. 38 0.143
214 0. 486 0. 448 0. 169 0. 163

VWNMD7 233 0. 056 0. 046
239 0.25 0. 086 0. 563 0.5
243 0.125 0.103 0. 099 0.051
245 0.014 0.011 0. 007
247 0. 028 0. 149 0. 035 0.041
249 0. 278 0.471 0. 197 0.031
251 0.04 0. 007 0.02
253 0. 236 0. 046 0. 063 0.031
255 0. 023 0.021 0.01
257 0.014 0. 006 0.102
259 0. 006
261 0. 006 0.01
263 0. 006 0. 007 0. 204




Table 4 (Contd.)

VVMD27 175
179
181
183
185
187
189
191
194

VVMD28 221
231
237
239
243
245
247
249
251
253
257
259
261
263
265
267
271
273
281

VVMD31 194
196
204
206
210
212
213
214
216
220
224

VVMD32 241
245
251
253
257
259
261
263
265
273
275
285
293
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Wi te space indicates absence of allele
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